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Le nouveau coronavirus chinois est-il un avatar d'un
coronavirus génétiquement modifié pour fabriquer un
vaccin curatif du SIDA ? : Vaccins curatifs : quelle
technologie mettre en ceuvre ?

Pierre Bricage '
AFSCET - Association Frangaise de Science des Systemes

Résumeé : Le rhume est une affection bénigne pourtant un nouveau coronavirus déclenche,
chez I'hnomme adulte 4gé, un trés trés gros rhume qui peut étre mortel. Pourquoi ? Cette
nouvelle souche virale est d'emblée "humanisée" et le traitement de la maladie associée
répond aux médicaments anti-VIH. Le virus est caractérisé par un génome modifié, qui ne
peut pas provenir de mutations et de recombinaisons génétiques apparues naturellement.
C'est une chimére génétique associant des structures (protéine d'enveloppe) et des
propriétés fonctionnelles (protéase) a la fois d'un coronavirus (le génome) et du Virus de
I'Immunodéficience Humaine (la capside). Comment ce virus artificiel concu par génie
génétique pour étre un vaccin curatif du SIDA, et traiter uniguement les malades, at -il été
"libéré" dans la nature ? Une autre méthodologie de construction d'un vaccin curatif du VIH
plus contrblable est-elle envisageable ?
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